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4715:�P�of.�D�.�H.�J.�G�oß
Z����al�������ch�����Kl����ch��Ch�m��

Ringversuch vom 09.09.2022

Ringversuchsleiter: Prof. Dr. med. Michael Spannagl
T�l.:�+49�89�4400�52211
Fax:�+49�89�4400�52148
Ma�l:�m��pa��a�l@�-o�l���.��

LMU�Kl���k�����U��v�����ä��Mü�ch��
Z��m�������aß��1
80336�Mü�ch��

225 Hämostaseologie 05 - AT, Protein C, Protein S, C1-Inhibitor

��aly� P�o�� Ihr Wert Z��l���� ZW-��� ������
G���z�

o����
G���z�

�����-
ch���

K��������
��füll�

���h��� Z-Sco��

P�o�����C 51 79.8 81.0 SW 79.2 82.8 -1.5% +%(1) -1,36

P�o�����C 52 23.4 23.2 SW 21.4 25.0 0.9% +%(1) 0,227

f������P�o�����S�f��k�.�(�k�.) 51 72.7 71.3 SW 57.6 85.0 2.0% +% 0,204

f������P�o�����S�f��k�.�(�k�.) 52 32.8 24.7 SW 13.8 35.6 32.8% +% 1,49

f������P�o�����S��mm��.�(Ko�z.) 51 74.5 74.3 SW 67.8 80.8 0.3% +% 0,062

f������P�o�����S��mm��.�(Ko�z.) 52 25.4 24.3 SW 20.1 28.5 4.5% +% 0,526

��aly� P�o�� Ih������h��� M�������l���
W���

Um��ch�����-
fak�o�

M��ho�� H�����ll�� G��ä�

P�o�����C 51 79.8 1.00 257 RO RO89

P�o�����C 52 23.4 1.00 257 RO RO89

f������P�o�����S�f��k�.�(�k�.) 51 72.7 1.00 263 �D RO89

f������P�o�����S�f��k�.�(�k�.) 52 32.8 1.00 263 �D RO89

f������P�o�����S��mm��.�(Ko�z.) 51 74.5 1.00 264 RO RO89

f������P�o�����S��mm��.�(Ko�z.) 52 25.4 1.00 264 RO RO89

(1) S�a������ch�val��������������m�����m�Ko����������������z�lfäll�����ch���������,��a�Koll�k��v��öß��<�8�W����.
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Individuelle Gesamtübersicht

4715: Prof. Dr. H. J. Groß
Zentrale Einrichtung Klinische Chemie

Ringversuch vom 09.09.2022

225 Hämostaseologie 05 - AT, Protein C, Protein S, C1-Inhibitor

Gra�sche Darstellung
nicht sinnvoll

Protein C %, N = 141)(

Kollektiv Probe Zielwert

MW

Bewertungs-

bereich

Teilnehmerkollektiv

VK Anz.

Quote (%)

Probe ges.
M.263, R.BW, IL, SI, ST, , M.64,
R.AE, COA 51 93.9 81.0 - 107 93.9 6.87 10 100 100

52 29.6 19.2 - 40.0 29.6 17.6 10 100 100
Immunologische Methode

51 74.3 74.3 - 74.3 74.3 0.000 1(1)

52 21.7 21.7 - 21.7 21.7 0.000 1

M.257, 
R.CX, IL, WF, COA

51 88.2 81.5 - 94.9 88.2 3.79 39 92.3 82.1

52 24.5 21.5 - 27.5 24.5 6.08 39 89.7 82.1

M.257, R.BW, SI 51 91.2 82.7 - 99.7 91.2 4.65 67 97.0 92.5

52 28.7 24.4 - 33.0 28.7 7.56 67 95.5 92.5

M.257, R.ST 51 88.8 83.3 - 94.3 88.8 3.07 18 100 94.4

52 26.0 24.3 - 27.7 26.0 3.25 18 94.4 94.4

M.257, R.RO 51 81.0 79.2 - 82.8 81.0 1.09 5(1)

52 23.2 21.4 - 25.0 23.2 3.79 5
fehlende / fehlerhafte
Codierung 51 1(1) Probe nicht bewertet

52 1Probe nicht bewertet

(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfällen nicht gegeben, da Kollektivgröße < 8

Werte.

Bestehensquote: 90,7%

Gra�sche Darstellung
nicht sinnvoll

freies Protein S funkt. (Akt.) %, N = 70)(

Kollektiv Probe Zielwert

MW

Bewertungs-

bereich

Teilnehmerkollektiv

VK Anz.

Quote (%)

Probe ges.

M.263, R.HY 51 66.8 54.6 - 79.0 66.8 9.15 11 100 90.9

52 20.0 5.96 - 34.0 20.0 35.1 11 90.9 90.9

M.263, R.IL 51 77.4 62.7 - 92.1 77.4 9.47 19 100 94.7

52 22.0 10.6 - 33.4 22.0 26.0 19 94.7 94.7

M.263, 
R.BD, BW, RO, SI

51 71.3 57.6 - 85.0 71.3 9.64 26 96.2 96.2

52 24.7 13.8 - 35.6 24.7 22.0 26 100 96.2

M.263, R.ST 51 73.6 64.2 - 83.0 73.6 6.36 10 80.0 80.0

52 19.9 14.6 - 25.2 19.9 13.2 10 100 80.0
Gerinnungszeitmessung

51 58.5 40.9 - 76.1 58.5 15.1 2(1)

52 15.0 0.000 - 31.0 15.0 53.5 2
fehlende / fehlerhafte
Codierung 51 2(1) Probe nicht bewertet

52 2Probe nicht bewertet

(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfällen nicht gegeben, da Kollektivgröße < 8

Werte.

Bestehensquote: 92,6%
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Gra�sche Darstellung
nicht sinnvoll

freies Protein S immun. (Konz.) %, N = 118)(

Kollektiv Probe Zielwert

MW

Bewertungs-

bereich

Teilnehmerkollektiv

VK Anz.

Quote (%)

Probe ges.

M.63-64 51 75.2 62.9 - 87.5 75.2 8.19 12 83.3 83.3

52 24.0 18.4 - 29.6 24.0 11.6 12 100 83.3

M.264, 
R.CX, HY

51 85.4 65.4 - 105 85.4 11.7 5(1)

52 28.1 18.0 - 38.2 28.1 18.0 5

M.264, R.IL 51 85.8 77.9 - 93.7 85.8 4.58 29 89.7 86.2

52 26.6 23.9 - 29.3 26.6 5.00 29 89.7 86.2

M.264, R.BW, SI 51 75.6 70.0 - 81.2 75.6 3.68 51 90.2 88.2

52 24.0 21.2 - 26.8 24.0 5.92 51 88.2 88.2

M.264, R.RO, ST 51 74.3 67.8 - 80.8 74.3 4.37 21 95.2 95.2

52 24.3 20.1 - 28.5 24.3 8.60 21 100 95.2

(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfällen nicht gegeben, da Kollektivgröße < 8

Werte.

Bestehensquote: 89%
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