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2 INSTAND

Auflistung und Bewertung der Ergebnisse
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Hamostaseologie 05 - AT, Protein C, Protein S, C1-Inhibitor

(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Werte.

4715

Analyt Probe | Einheit | Ihr Wert | Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- |Z-Score|Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfillt
Protein C (M 51 % 79.8 81.0 SW 79.2 82.8 -1.5% -1,36 + .
(M| 52 23.4 23.2 SW 21.4 25.0 0.9% 0,227 + o)

freies Protein S funkt. (Akt.) 51 % 727 713 SW 57.6 85.0 2.0% 0,204 + O

52 32.8 24.7 SW 13.8 356 | 328% | 1,49 + « O
freies Protein S immun. (Konz.) 51 % 745 743 SW 67.8 80.8 0.3% | 0,062 +

52 25.4 243 SW 201 28.5 4.5% 0,526 + o)
Analyt Probe | Ihre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat

Wert faktor

Protein C 51 79.8 1.00 257 RO RO89

52 23.4 1.00
freies Protein S funkt. (Akt.) 51 727 1.00 263 BD RO89

52 32.8 1.00
freies Protein S immun. (Konz.) 51 74.5 1.00 264 RO RO89

52 25.4 1.00
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2 INSTAND

Individuelle Gesamtlibersicht

Zentrale Einrichtung Klinische Chemie

4715: Prof. Dr. H. J. Grof3
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Ringversuch vom 09.09.2022

Hamostaseologie 05 - AT, Protein C, Protein S, C1-Inhibitor

Werte aulerhalb: 112

Protein C (%, N =141) R
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. i
MZ63RBWILSIST M6t [ 51 93.9 810 - 107 | 939 [ 687 [ 10 | 100 [ 100 d =2
52 29.6 19.2 - 40.0 29.6 17.6 10 100 P g
mmnelogischeettede (1) 51 74.3 743 - 743 743 | 0.000 1 » ! d §
52 217 217 - 217 217 | 0.000 1 =Y
M.257, 51 88.2 81.5 - 949 88.2 3.79 39 923 82.1 o i § B
RCXILWF COA | 55 | 245 215 - 275 | 245 | 608 | 39 | 897
M.257, R.BW, S| 51 | 912 | 827 - 997 | 912 | 465 | 67 | 970 | 925 i
52 28.7 24.4 - 33.0 28.7 7.56 67 95.5 19.2
M.257,R.ST 51 88.8 83.3 - 943 88.8 3.07 18 100 94.4 s
52 26.0 24.3 - 27.7 26.0 3.25 18 94.4 768 78 792 Eg'fabeaéiﬁ B B4 852 EEA
M.257,R.RO (1) 51 81.0 79.2 - 82.8 81.0 1.09 5
52 232 214 - 25.0 232 3.79 5 z
fehlende fehlerhafie (1) 51 Probe nicht bewertet 1 : " . . :
52 Probe nicht bewertet 1 B 4
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 90,7% g
Werte. & & & & & &
E A A A
freies Protein S funkt. (Akt.) (%, N=70) s
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) i
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
M.263, R.HY 51 66.8 546 - 790 | 668 | 9.15 1 100 | 909 e
52 20.0 5.96 - 340 20.0 351 1 90.9 348
M.263, R.IL 51 77.4 62.7 - 92.1 77.4 9.47 19 100 947 L : . o 2 §
52 22.0 10.6 - 33.4 22.0 26.0 19 947 Py 1 . e
M.263, 51 713 57.6 - 850 713 9.64 26 96.2 96.2 " e B ‘
R.BD, BW, RO, S| 52 | 247 | 138 - 356 | 247 | 220 | 26 | 100 r = it
M.263, R.ST 51 73.6 64.2 - 83.0 73.6 6.36 10 80.0 80.0 15
52 19.9 14.6 - 25.2 19.9 13.2 10 100 5
Cernnungszeimessing (m| 51 58.5 409 - 761 58.5 15.1 2
52 15.0 0.000 - 31.0 15.0 535 2 @2 415 498 56,1 E%fmb;gq 83 913 99E 108 o
fehlende  fehlerhafte — (1)| 51 Probe nicht bewertet 2
52 Probe nicht bewertet 2 i
\(1‘\],) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 92,6% % . . : . . ;
erte. & b * . -
-2
& & & & & & *
S A A LA
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2 INSTAND

Verte aukerhalb: 3

freies Protein S immun. (Konz.) (%, N =118)

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.

M.63-64 51 75.2 62.9 - 87.5 75.2 8.19 12 833 833
52 24.0 18.4 - 29.6 24.0 11.6 12 100

M.264, mf 51 85.4 65.4 - 105 85.4 1.7 5

RCX HY 52 | 281 180 - 382 | 281 | 180 5

M.264, R.IL 51 85.8 77.9 - 937 85.8 4.58 29 89.7 86.2
52 26.6 239 - 293 26.6 5.00 29 89.7

M.264, R.BW, S| 51 75.6 700 - 812 75.6 3.68 51 90.2 88.2
52 24.0 21.2 - 26.8 24.0 5.92 51 88.2

M.264, RRO, ST 51 743 67.8 - 808 743 437 21 95.2 95.2
52 24.3 20.1 - 285 24.3 8.60 21 100

(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofie < 8

Werte.

4715

Bestehensquote: 89%

- .
.
56 60 64 [ats] 72 76 a0 a4 a8 92
Probe 51

: : M
7] g +
i * 4 b 4

\50“-' K:\Q(" \'6” & & &

S o N o o

B4

M2

286

2%

G 8goid

234

[}

18.2

158

W lho . wow

5/5



